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1. ��T V�N �� 

Cá heo Ông S� (Orcaella brevirostris Gray, 1866) còn có tên là cá heo 

Irrawaddy, cá n��c Minh H�i là m�t loài ��ng v�t có vú thu�c h� cá heo 

Delphinidae. �ánh giá chung tình tr�ng c�a loài cá heo này theo Danh l�c �� IUCN, 

cá heo Ông S� ���c x�p vào b�c s� nguy c�p (VU - Vulnerable) và loài này ���c b�o 

t�n � Vi�t Nam theo Quy�t ��nh s� 82/2008/Q�-BNN c�a B� Nông nghi�p và Phát 

tri�n Nông thôn. 

Tuy nhiên, � Vi�t Nam vi�c nghiên c�u v� ��ng v�t bi�n nói chung trong �ó 

có loài cá heo Ông S� v�n còn r�t ít các nghiên c�u. Bên c�nh �ó k�t qu� nghiên c�u 

v� ��c �i�m hình thái ch�a �� �� ��nh lo�i chính xác và �ánh giá m�i quan h� di 

truy�n gi�a qu�n th� cá heo Ông S� Vi�t Nam v�i các qu�n th� cá heo Ông S� khác. 

Các t� li�u nghiên c�u di truy�n loài cá heo này c�ng không có nhi�u [2]. Vì v�y, 

nghiên c�u v� ��c �i�m hình thái k�t h�p v�i ph��ng pháp giám ��nh phân t� trong 

��nh lo�i và �ánh giá m�i quan h� di truy�n gi�a qu�n th� cá heo Ông S� Vi�t Nam 

v�i các qu�n th� cá heo Ông S� khác là c�n thi�t và có ý ngh�a khoa h�c.  

Trong nghiên c�u này, nhóm tác gi� s� d�ng ph��ng pháp sinh h�c phân t� 

gi�i trình t� gen cytochrome b (cytb) và xác ��nh m�i quan h� ph� h� c�a loài cá heo 

Ông S� t�i vùng bi�n Kiên Giang, Vi�t Nam. 

2. ��I T��NG VÀ PH��NG PHÁP NGHIÊN C�U 

2.1. ��i t��ng nghiên c�u 

Cá heo Ông S� ���c nuôi d��ng t�i Câu l�c b� cá heo Vinpearl - Nha Trang. 

�ây là loài cá heo thu nh�n t�i vùng bi�n Kiên Giang - Vi�t Nam �ã ���c thu�n 

d��ng. Ký hi�u 02 m�u cá heo là OBRE1-VN và OBRE2-VN.  

Ph��ng pháp l�y m�u: L�y m�u máu toàn ph�n c�a cá cho vào �ng có ch�t 

ch�ng �ông, b�o qu�n trong h�p x�p có �á �� v�n chuy�n v� tách DNA t�ng s�.  

2.2. Ph��ng pháp tách chi�t DNA t�ng s� 

DNA t�ng s� ���c tách theo h��ng d�n c�a nhà s�n xu�t. S� d�ng b� kit 

“Qiagen Genomic DNA Extraction Kit” c�a hãng QIAGEN Inc. (USA-M�) �� tách 

DNA t�ng s�.  
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2.3. Ph��ng pháp PCR thu nh�n vùng gen �ích 

Gen cytochrome b c�a h� gen ty th� cá heo Ông S� ���c l�a ch�n �� thu nh�n 

gen b�ng ph��ng pháp PCR và gi�i trình t�, sau �ó s� d�ng chu�i nucleotide c�a 

gen cytochrome b �ã ���c gi�i trình t� �� phân tích và so sánh v�i các chu�i gen �ã 

công b� trên Ngân hàng gen (Gen Bank). 

M�i th�c hi�n PCR ���c thi�t k� d�a trên trình t� b�o t�n c�a gen cytochrome b. 

C�p m�i ���c s� d�ng có trình t� trong b�ng 1. 

B�ng 1. Trình t� các m�i thu nh�n gen cytochrome b 

TT Tên m�i (primer) Trình t� m�i thi�t k� 

1 OBREF 5’-CAC ATC CCA TAG CAC CAC CC-3’ 

2 OBRER 5’-AAT GGG GTC CTC CTT TTC GG-3’ 

Gen cytochrome b có kích th��c kho�ng 1.200 nucleotide (base pair - bp). 

Th�c hi�n ph�n �ng PCR v�i DNA t�ng s� thu nh�n làm khuôn, s� d�ng c�p 

m�i OBREF - OBRER �� nhân �o�n gen �ích b�ng b� kit AccuPower®ProFi Taq 

PCR Premix do hãng BIONEER (Hàn Qu�c) cung c�p. Thành ph�n ph�n �ng PCR 

g�m: Khuôn DNA t�ng s�: 2 �l; M�i xuôi (10pmol/�l): 2 �l; M�i ng��c 

(10pmol/�l): 2 �l; DMSO: 2 �l; N��c tinh khi�t: 42 �l. T�ng th� tích là 50 �l. Chu 

trình nhi�t th�c hi�n PCR g�m: 1 chu k� 94oC - 5 phút; 35 chu k� 94oC - 30 giây; 

52oC - 30 giây; 68oC - 7 phút; giai �o�n t�ng h�p chu�i: 72oC - 10 phút; S�n ph�m 

���c b�o qu�n � 4oC cho ��n khi s� d�ng.  

�i�n di trên th�ch agarose 1% �� ki�m tra s�n ph�m PCR và ti�n hành tinh 

s�ch s�n ph�m PCR �� lo�i b� các thành ph�n ph� không mong mu�n ch� gi� l�i 

DNA tinh khi�t. Tinh s�ch s�n ph�m b�ng b� QIAquick PCR purification kit 

(Qiagen Inc.). S�n ph�m PCR sau khi tinh s�ch s� ���c dòng hóa vào vector tách 

dòng pCR2.1TOPO (hãng Invitrogen - M�) �� thu nh�n DNA tái t� h�p và g�i ��c 

trình t� t�i công ty Macrogen (Hàn Qu�c).  

2.4. Ph��ng pháp gi�i trình t� 

C�p m�i dùng �� gi�i trình t� DNA plasmid tái t� h�p g�m: 

- M�i xuôi (M13F)    :  5’-GTAAAACGACGGCCAG-3’ ho�c 

- M�i ng��c (M13R) :  5’-CAGGAAACAGCATTGAC-3’ 

Chu�i DNA s�n ph�m ���c xác ��nh trình t� theo chi�u 5’� 3’ và dùng thu�c 

nhu�m hu�nh quang (fluorescent dye) �� �ánh d�u, s� d�ng th�ch polyacrylamide 

và quét tia lazer d�c theo chu�i �� ��c trình t�, phân tích t� ��ng b�ng máy v�i các 

ch��ng trình ph�n m�m tin - sinh h�c. 
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2.5. Ph��ng pháp phân tích và x� lý s� li�u  

Sau khi gi�i trình t� các chu�i nucleotide ���c thu nh�n và x� lý b�ng các 

ph�n m�m Chromas LITE v2.01, so sánh ��i chi�u và x� lý s� li�u các chu�i t� 
nghiên c�u và t� Ngân hàng gen (GenBank) b�ng ch��ng trình GENEDOC2.7 

(http://www.nrbsc.org/gfx/genedoc/) [3].  

S� d�ng ch��ng trình MEGA (Molecular Evolutionary Genetics Analysis) �� 

xây d�ng cây ph� h�. Các phân tích ���c th�c hi�n d�a trên t�p h�p các trình t� gen 

cytochrome b trong h� gen ty th� (mtDNA) c�a m�t s� loài cá heo �ã công b� trong 

Ngân hàng gen (GenBank). Phân tích ���c ti�n hành d�a trên thu�t toán Neightbour 

joining (NJ) b�ng ph�n m�m MEGA6.06 [4]. 

3. K�T QU� VÀ TH�O LU�N 

3.1. Thu nh�n gen cytochrome b c�a các m�u nghiên c�u 

Th�c hi�n ph�n �ng PCR thu nh�n �o�n DNA v�i c�p m�i ��c hi�u c�a gen 

cytochrome b có �� dài d� ki�n kho�ng 1,2 kb (hình 1).  

 

Hình 1. Hình �nh �i�n di ki�m tra s�n ph�m PCR gen cytochrome b c�a hai m�u cá 

heo Ông S� (ký hi�u OBRE1-VN và OBRE2-VN) trên th�ch agarose 1%. 

Ghi chú: M: Marker Lamda c�t b�ng enzyme HindIII; �/C(-): m�u ��i ch�ng âm. 

K�t qu� � hình 1 cho th�y hai m�u OBRE1-VN và OBRE2-VN trong nghiên 

c�u �ã ���c tách DNA t�ng s�, ph�n �ng PCR thu nh�n gen cytochrome b �ã ���c 

th�c hi�n thành công, s�n ph�m PCR có �� dài kho�ng 1,2 kb �úng v�i d� ki�n. S�n 

ph�m ��n b�ng, rõ nét v�i thành ph�n ph�n �ng và chu trình nhi�t phù h�p. Các s�n 

ph�m này ���c tinh s�ch b�ng b� QIAquick purification (M�).  
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3.2. K�t qu� dòng hóa và gi�i trình t�  

S�n ph�m PCR c�a gen cytochrome b ���c dòng hóa (cloning) vào vector 

pCR2.1TOPO c�a hãng Invitrogen, sau �ó ���c chuy�n n�p vào t� bào kh� bi�n E. 

coli ch�ng DH5�-T1. S�n ph�m sau chuy�n n�p ���c nuôi c�y trên ��a th�ch LB-

agar 1,5% có b� sung X-gal (40 mg/ml) và Kanamycin (40 mg/ml), � � 37oC trong 

18 ��n 20 gi� (hình 2). Ch�n l�c các khu�n l�c tr�ng (�ây là nh�ng khu�n l�c có th� 

mang gen cytochrome b ���c tái t� h�p) nuôi c�y vào môi tr��ng LB kho�ng 20 gi� 

và ti�n hành tách chi�t DNA plasmid, c�t ki�m tra s�n ph�m DNA tái t� h�p b�ng 

enzym gi�i h�n EcoRI và �i�n di ki�m tra trên th�ch agarose 1%. 

 

Hình 2. Hình �nh chuy�n n�p s�n ph�m PCR c�a m�u OBRE1-VN và OBRE2-VN 

vào t� bào E. coli ch�ng DH5�-T1.  

Ghi chú: trên ��a petri các khu�n l�c d��ng tính có kh� n�ng ch�a �o�n chèn 

(insert) s�n ph�m PCR c�a gen cytochrome b có màu tr�ng. Nh�ng khu�n l�c không 

mang s�n ph�m có màu xanh. 

S�n ph�m DNA plasmid tái t� h�p sau khi tách dòng, ���c ch�n các clone ��i 

di�n làm nguyên li�u gi�i trình t�. Các DNA tái t� h�p ���c g�i ��c trình t� t�i 

công ty Macrogen - Seoul, Hàn Qu�c. 

3.3. K�t qu� gi�i trình t� và xây d�ng cây ph� h� ngu�n g�c 

Sau khi gi�i trình t� nucleotide, thu nh�n chu�i gen cytochrome b, ti�n hành 

BLAST vào Ngân hàng gen �� thu th�p các chu�i thu�c h� cá heo �ã công b� so 

sánh v�i chu�i gen c�a OBRE1-VN và OBRE2-VN trong nghiên c�u.  

K�t qu� thu nh�n chu�i gen cytochrome b c�a hai m�u nghiên c�u OBRE1-

VN và OBRE2-VN sau khi gi�i trình t� có kích th��c là 1.140 nucleotide. Gen 

cytochrome b mã hóa cho protein cytochrome b g�m 379 amino acid, kh�i ��u là 

ATG mã hóa cho Methionin và k�t thúc b�ng b� ba TGA (hình 3). 
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*         20         *        40         *        60         *        80           
OBRE1-VN-c : MTNIRKTHPLMKILNDAFIDLPTPSNISSWWNFGSLLGLCLITQILTGLFLAMHYTPDTSTAFSSVAHICRDVNYGWFIRYLHA :  84 
OBRE2-VN-c : .................................................................................... :  84 
OBRE-KG-VN : .................................................................................... :  84 
OBRE-Laos- : .................................................................................... :  84 
OBRE-SWFSC : .................................................................................... :  84 
Ohei02-DK- : ...............N.........S................M......................................... :  84 
Ohei06-DK- : ...............N.........S................M......................................... :  84 
Ohei08-DK- : ...............N.........S................M......................................... :  84 
Ohei22-DK- : ...............N.........S................M......................................... :  84 
Ohei28-DK- : ...............N.........S................M......................................... :  84 
Oorc-72-US : ...............N.................................L.................................. :  84 
Oorc-96-US : ...............N.................................L.................................. :  84 
Oorc-97-US : ...............N.................................L.................................. :  84 
Oorc-111-U : ...............N.................................L.................................. :  84 
Oorc-129-U : ...............N.................................L.................................. :  84 
Oorc-ENAC2 : ...............N.................................L.................................. :  84 
Satt-z0000 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0002 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0002 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0002 : ...............-..........................M......................................... :  83 
Satt-z0011 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0011 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0012 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0016 : ...............-..........................M..-...................................... :  82 
Satt-z0024 : ..........................................M......................................... :  84 
Satt-z0038 : ..........................................M......................................... :  84 

 
    *        100        *       120         *       140         *       160               

OBRE1-VN-c : NGASMFFICLYAHIGRGLYYGSYMFQETWNIGVLLLLTVMATAFVGYVLPWGQMSFWGATVITNLLSAIPYIGTTLVEWIWGGF : 168 
OBRE2-VN-c : .................................................................................... : 168 
OBRE-KG-VN : .................................................................................... : 168 
OBRE-Laos- : .................................................................................... : 168 
OBRE-SWFSC : .................................................................................... : 168 
Ohei02-DK- : .................................................................................... : 168 
Ohei06-DK- : .................................................................................... : 168 
Ohei08-DK- : .................................................................................... : 168 
Ohei22-DK- : .................................................................................... : 168 
Ohei28-DK- : .................................................................................... : 168 
Oorc-72-US : ..............................V......A.............................................. : 168 
Oorc-96-US : ..............................V......A.............................................. : 168 
Oorc-97-US : ..............................V......A.............................................. : 168 
Oorc-111-U : ..............................V......A.............................................. : 168 
Oorc-129-U : ..............................V......A.............................................. : 168 
Oorc-ENAC2 : ..............................V......A.............................................. : 168 
Satt-z0000 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0002 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0002 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0002 : .................................................................................... : 167 
Satt-z0011 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0011 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0012 : ..T................................................................................. : 168 
Satt-z0016 : ...........................................................................-........ : 165 
Satt-z0024 : .................................................................................... : 168 
Satt-z0038 : .................................................................................... : 168 

 
      *       180         *       200         *       220         *       240         *         

OBRE1-VN-c : SVDKATLTRFFAFYFILPFIITALVIVHLLFLHETGSNNPTGIPSNMDMIPFHPYHTFKDILGALLLILVLLTLTLFTPDLLGD : 252 
OBRE2-VN-c : .............H...................................................................... : 252 
OBRE-KG-VN : .............H...................................................................... : 252 
OBRE-Laos- : .............H...................................................................... : 252 
OBRE-SWFSC : .............H...................................................................... : 252 
Ohei02-DK- : .............H...........T.......................................................... : 252 
Ohei06-DK- : .............H...........T.......................................................... : 252 
Ohei08-DK- : .............H...........T..............................................M........... : 252 
Ohei22-DK- : .............H...........T..............................................M........... : 252 
Ohei28-DK- : .............H...........T..............................................M........... : 252 
Oorc-72-US : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Oorc-96-US : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Oorc-97-US : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Oorc-111-U : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Oorc-129-U : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Oorc-ENAC2 : .............H..........TA...............................I..T........T..A....A...... : 252 
Satt-z0000 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0002 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0002 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0002 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 251 
Satt-z0011 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0011 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0012 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0016 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 249 
Satt-z0024 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 
Satt-z0038 : .............H..........AA.............................Y.I...........T..A........... : 252 

 
       260         *       280         *       300         *       320         *             

OBRE1-VN-c : PDNYTPANPLSTPAHIKPEWYFLFAYAILRSIPNKLGGVLALLLSILILIFIPMLQTSKQRSMMFRPFSQLLFWTLIADLLTLT : 336 
OBRE2-VN-c : .................................................................................... : 336 
OBRE-KG-VN : .................................................................................... : 336 
OBRE-Laos- : .................................................................................... : 336 
OBRE-SWFSC : .................................................................................... : 336 
Ohei02-DK- : .................................................................................... : 336 
Ohei06-DK- : .................................................................................... : 336 
Ohei08-DK- : .................................................................................... : 336 
Ohei22-DK- : .................................................................................... : 336 
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Ohei28-DK- : .................................................................................... : 336 
Oorc-72-US : ...............................V.................................................... : 336 
Oorc-96-US : ...............................V.................................................... : 336 
Oorc-97-US : ...............................V.................................................... : 336 
Oorc-111-U : ...............................V.................................................... : 336 
Oorc-129-U : ...............................V.................................................... : 336 
Oorc-ENAC2 : ...............................V.................................................... : 336 
Satt-z0000 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0002 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0002 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0002 : ...............................................V.................................... : 335 
Satt-z0011 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0011 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0012 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0016 : ...............................................V.................................... : 333 
Satt-z0024 : ...............................................V.................................... : 336 
Satt-z0038 : ...............................................V.................................... : 336 

                                                 
         340         *       360         *       380       

OBRE1-VN-c : WIGGQPVEHPYIIVGQLASILYFLLILVLMPTVSLIENKLLKW- : 379 
OBRE2-VN-c : ...........................................- : 379 
OBRE-KG-VN : ...........................................- : 379 
OBRE-Laos- : ...S.......................................- : 379 
OBRE-SWFSC : ...........................................- : 379 
Ohei02-DK- : ...........................................- : 379 
Ohei06-DK- : ...........................................- : 379 
Ohei08-DK- : ...........................................- : 379 
Ohei22-DK- : ...........................................- : 379 
Ohei28-DK- : ...........................................- : 379 
Oorc-72-US : ................................I..........- : 379 
Oorc-96-US : ................................I..........- : 379 
Oorc-97-US : ................................I..........- : 379 
Oorc-111-U : ................................I..........- : 379 
Oorc-129-U : ................................I..........- : 379 
Oorc-ENAC2 : ................................I..........- : 379 
Satt-z0000 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0002 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0002 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0002 : ................................AG.........- : 378 
Satt-z0011 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0011 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0012 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0016 : ................................AG.....-...- : 375 
Satt-z0024 : ................................AG.........- : 379 
Satt-z0038 : ................................AG.........- : 379 

Hình 3. Trình t� amino acid suy di�n gen cytochrome b c�a OBRE1-VN và 
OBRE2-VN so sánh v�i các chu�i ��ng ký trong Ngân hàng gen.  

Ký hi�u (.) là bi�u th� các trình t� amino acid gi�ng nhau. Các sai khác ���c 
th� hi�n b�ng các ch� cái. 

K�t qu� � hình 3 cho th�y chu�i gen amino acid cytochrome b trong 2 m�u 
OBRE1-VN và OBRE2-VN có s� t��ng ��ng r�t cao (99%) so v�i các chu�i gen 
cytochrome b �ã công b� trong Ngân hàng gen là OBRE-KG-VN (s� ��ng ký: 
JQ814471), m�u c�a Indonesia OBRE-SWFSC-74697-ID (s� ��ng ký: JF289177) 
và m�u c�a Lào là OBRE-Laos (s� ��ng ký: AF084062). ��c bi�t trong hai m�u 
OBRE1-VN và OBRE2-VN phát hi�n có s� sai khác t�i v� trí amino acid Y182H   
(Y = Tyrosine; H = Histidine). Trong �ó, Tyrorine là m�t acid amin không c�n thi�t 
có th� t�ng h�p ���c trong c� th� mà khi thi�u chúng thì c� th� có th� bù tr� s� thi�u 
h�t �ó nh� các quá trình t�ng h�p bên trong. Còn Histidine là m�t acid amin c�n thi�t 
không th� thay th� ���c vì chúng không th� t� t�ng h�p trong c� th� ho�c t�ng h�p 
v�i t�c �� không th� �áp �ng ���c nhu c�u c�a c� th� mà chúng ph�i ���c ��a vào 
��y �� trong ��m th�c �n. V� v�n �� này r�t lý thú c�n có thêm nh�ng nghiên c�u 
sâu h�n v� b�n ch�t c�a các amino acid và vai trò dinh d��ng c�a chúng và v�i s� 
l��ng c� m�u trong nghiên c�u c�ng nhi�u h�n. Trong nghiên c�u này, nhóm tác gi� 
còn thu th�p thêm m�t s� chu�i c�a loài Orcaella heinsohni (Ohei), Orcinus orca 
(Oorc) và Stenella attenuata (Satt) ��ng ký trong GenBank thu�c h� cá heo �� tham 
kh�o trong so sánh và phân tích trình t� nucleotide và amino acid suy di�n.  

K�t qu� xây d�ng cây ph� h� d�a trên trình t� nucleotide chu�i cytochrome b 
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c�a 26 m�u (bao g�m c� hai m�u trong nghiên c�u) ���c trình bày � hình 4. K�t qu� 
cây ph� h� cho th�y hai m�u OBRE1-VN và OBRE2-VN n�m trong cùng nhóm cá 
heo Ông S� c�a Vi�t Nam (OBRE-KG-VN), Indonesia (OBRE-SWFSC-74697-ID) 
và Lào (OBRE-Laos). Nh� v�y, hai m�u OBRE1-VN và OBRE2-VN �ã ���c xác 
��nh chính xác thu�c loài cá heo Ông S� (Orcaella brevirostris Gray, 1866). 

 
Hình 4. Cây ph� h� c�a OBRE1-VN và OBRE2-VN và các loài trong h� cá heo �ã 
���c ��ng ký trong Ngân hàng gen d�a trên phân tích chu�i nucleotide gen 

cytochrome b. Ký hi�u (�) là các m�u trong nghiên c�u này. 

4. K�T LU�N   

1. S� d�ng ph��ng pháp sinh h�c phân t� so sánh, phân tích chu�i nucleotide 
và amino acid suy di�n c�a gen cytochrome b.  

2. Xây d�ng cây ph� h� cho th�y hai m�u OBRE1-VN và OBRE2-VN �ã ���c xác 
��nh thu�c v� loài cá heo Ông S� có tên khoa h�c là Orcaella brevirostris Gray, 1866.  

3. Các m�u trong nghiên c�u có m�i quan h� ph� h� ngu�n g�c g�n v�i m�t s� 
m�u �ã công b� trong Ngân hàng gen c�a Vi�t Nam, Indonesia và Lào.  
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SUMMARY 

DETERMINING THE MITOCHONDRIAL Cytochrome b GENE SEQUENCE 

AND THE HEREDITARY RELATIONSHIP OF IRRAWADDY DOLPHINS 

(Orcaella brevirostris Gray, 1866) IN KIEN GIANG WATERS, VIETNAM 

In this study, two samples of Irrawaddy dolphins (Orcaella brevirostris Gray, 
1866) in Kien Giang waters, Vietnam were collected. The phylogenetic tree showed 
that Irrawaddy dolphins in Vietnam had a close genetic relationship to Irrawaddy 
dolphins in Indonesia and Laos which have been registered in the Gene Bank.  

This is the latest research in Vietnam about determining the mitochondrial 
cytochrome b gene sequence and the hereditary relationship of Irrawaddy dolphin 
(Orcaella brevirostris Gray, 1866) in Kien Giang waters. This results contributed to the 
conservative research and development of this valuable and rare marine mammal species. 

T� khóa: Cá heo Ông S�, ph� h�, phát sinh loài, ty th�, Orcaella brevirostris, 
cytochrome b, Irrawaddy dolphin, family tree, phylogenetic, mitochondria. 
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