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1. ��T V�N �� 

Liên c�u khu�n gây tan máu � nhóm A (Streptococcus pyogenes, GAS) là vi 
khu�n gây b�nh th��ng g�p nh�t � tr� em thu�c các l�a tu�i khác nhau. Nh�ng vi 
sinh v�t này gây t�n th��ng màng nh�y, amydal, da và các l�p sâu h�n c�a mô, 
gây viêm h�ng, viêm h�ch b�ch huy�t, viêm da có m�, viêm qu�ng, h�i ch�ng s�c 
nhi�m ��c và có th� gây t� vong [1, 2]. Trong nh�ng n�m g�n �ây, nhi�u nghiên 
c�u �ã ghi nh�n nh�ng b�nh này còn do c� liên c�u khu�n gây tan máu � nhóm C 
và G gây ra [4, 5, 7]. Y�u t� ��c l�c có trong S. pyogenes ���c tìm th�y trong s� 
các ch�ng liên c�u khu�n nhóm C và nhóm G, m�c �� ��ng nh�t cao c�a các trình 
t� nucleotide trên gen ��c l�c và s� k�t h�p c�a các gen này v�i các y�u t� di truy�n 
c� ��ng �ã kh�ng ��nh gi� thuy�t v� s� t�n t�i vi�c chuy�n ngang các gen ��c l�c 
gi�a các loài Streptococcus [4, 5]. Nh�ng s� li�u v� ��c �i�m d�ch t� và tính �a d�ng 
di truy�n c�a liên c�u khu�n � nh�ng vùng ��a lý khác nhau có ý ngh�a quan tr�ng 
trong vi�c lu�n gi�i và xây d�ng chi�n l��c s�n xu�t ch� ph�m vacxin d� phòng.  

Nghiên c�u này ���c ti�n hành trong giai �o�n 2012÷2015 nh�m xác ��nh m�t 
s� ��c �i�m d�ch t� và di truy�n phân t� c�a liên c�u khu�n gây tan máu � l�u hành 
� h�c sinh ti�u h�c t�i m�t s� vùng mi�n c�a Vi�t Nam. 

II. ��I T��NG VÀ PH��NG PHÁP NGHIÊN C�U 

2.1. ��i t��ng nghiên c�u 

G�m 1450 h�c sinh ti�u h�c �� tu�i t� 7÷11, không phân bi�t gi�i tính �ang sinh 
s�ng t�i H�i Phòng, Thái Nguyên, Hòa Bình, Qu�ng tr�, Khánh Hòa và Tây Ninh.  

2.2. V�t li�u nghiên c�u 

Môi tr��ng nuôi c�y: Trypsoy agar, Yeast Extract, máu c�u. B� sinh ph�m 
ch�n �oán Strepto Plus (Biomeriuex) và Akvapast (Nga). Buffer 10X without 
MgCl2, Taq 5X Master Mix, DNA Polymerase, DNA Polymerase, dNTP Set, 100 
mM Solutions, Primesr- CPR, EDTA… 

Các ch�ng liên c�u khu�n gây tan máu � nhóm A, C, G phân l�p ���c t� h�c 
sinh ti�u h�c các ��a ph��ng nói trên. 

2.2. Thi�t k� nghiên c�u 

Nghiên c�u d�ch t� h�c mô t� và �i�u tra c�t ngang 

C� m�u: C� m�u trong nghiên c�u ���c áp d�ng công th�c: 
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           Z2
1-�/2. P.(1- P) 

                                        n  =  
                                                          d2 

Trong �ó:  

Z2
1-�/2 = 1,96 (�� tin c�y 95%);  

d = 0,05 (sai s� cho phép);  

P là t� l� nhi�m liên c�u khu�n � h�c sinh (l�y P = 0,15) [1, 2];  

n là c� m�u t�i thi�u c�n ��t (n = 196).  

Do v�y, nghiên c�u này �ã ch�n m�i ��a ph��ng t� 200 ��n 300 h�c sinh. 

Tiêu chí ch�n vùng: Ch�n ��i di�n 3 mi�n: B�c, Trung, Nam �� th�c hi�n kh�o 
sát nghiên c�u. M�i vùng mi�n ch�n t� 1 ��n 3 ��a �i�m: ��ng b�ng, g�n bi�n và 
mi�n núi. 

2.3. Ph��ng pháp nghiên c�u, k� thu�t s� d�ng trong nghiên c�u 

- K� thu�t �i�u tra ph�ng v�n: Ph�ng v�n b�, m� h�c sinh theo m�u phi�u in s�n. 

- K� thu�t l�y b�nh ph�m: B�nh ph�m l�y � h�ng. 

- K� thu�t phân l�p vi khu�n: Các m�u b�nh ph�m sau khi c�y trên môi tr��ng 
th�ch máu c�u 5%, ���c ��t trong t� CO2 5% � nhi�t �� 37oC t�i labo vi sinh c�a 
Trung tâm y t� d� phòng t�nh. Sau 18÷24 gi� �, l�y ra quan sát. D�a vào tính ch�t 
khu�n l�c, tính ch�t tan máu, xác ��nh và l�a ch�n nh�ng khu�n l�c gây tan máu �. 

- ��nh danh nhóm liên c�u khu�n: Xác ��nh các ch�ng liên c�u khu�n thu�c 
nhóm A, C, G s� d�ng ph��ng pháp ng�ng k�t kháng nguyên v�i b� sinh ph�m 
Slidex Strepto Plus (Biomeriuex) và Akvapast (St Petersburg, Nga). 

- K� thu�t sinh h�c phân t� 

 Ph��ng pháp PCR khu�ch ��i trên �o�n gen emm �� xác ��nh nhóm S. pyogenes.  

Gi�i trình t� �o�n gen emm c�a S. pyogenes b�ng máy BECKMAN 
COULTER CEQTM 8000 (M�).  

Phân tích so sánh các trình t� DNA ���c th�c hi�n b�ng cách s� d�ng c� s� 
d� li�u và ch��ng trình BLAST GenBank. 

Xác ��nh các ch�ng liên c�u khu�n nhóm C và nhóm G thu�c nhóm S. anginosus 
và S. dysgalactiae subsp. equisimilis b�ng k� thu�t PCR khu�ch ��i trình t� trên gen 
cpn60 v�i các c�p m�i ��c tr�ng ang1,2; const 1,2; dysg 1,2. ��i v�i nh�ng ch�ng 
không xác ��nh ���c thành ph�n loài b�ng ph��ng pháp PCR thì ti�n hành gi�i trình 
t� �o�n gen rnpB, mã hóa m�t ti�u ��n v� c�a ARN endoribonuclease P, nh�m xác 
��nh thu�c tính loài c�a các ch�ng liên c�u khu�n phân l�p ���c [4].  

�� phát hi�n các gen ��c l�c c�a các ch�ng liên c�u khu�n nhóm C và G tiêu 
bi�u là S. anginosus và S. dysgalactiae subsp. equisimilis s� d�ng k� thu�t PCR 
khu�ch ��i các �o�n gen scpA, lmb, nga, slo mã hóa các y�u t� gây ��c trong S. 
pyogenes b�ng cách s� d�ng các �o�n m�i t��ng �ng (b�ng 1) [3, 6, 14]. 
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B�ng 1. Các m�i s� d�ng trong nghiên c�u [3, 6, 14] 

Gen �o�n m�i xuôi, 5'�3' �o�n m�i ng��c, 5'�3' 

cpn60 TGCAGCCGTATCATCACGCAG 
(Ang1) 

GTTGGCAATAGCTTCGGCATCA 
(Ang2) 

cpn60 TTGAAAGTGCTACATCTGAATTT
GACAAA (Const1) 

CTGCATTGATAGCGATTTGTCG
AAT (Const2) 

cpn60 TGGCTTGATTAAGTCACAACTAG
AAACCA (Dysg1) 

GCTCAAGAGCAGCTACTTTTTC
GATCA (Dysg2) 

rnpB YGTGCAATTTTTGGATAAT 
(rnpB_f) 

TTCTATAAGCCATGTTTTGT 
(rnpB_r) 

scpA ACAATGGAAGGC���ACTGTTC 
(scp�_f) 

ACCTGGTGTTTGACCTGAACTA 
(scp�_r) 

lmb TTATCATCCAGCGCCT��TAG 
(lmb_f) 

GTGGTGATAACTGACTTCTTGG
GA (lmb_r) 

nga CACCTACACTAAAAAACCGCATC
A (nga_f) 

CAAAAGTGACCTCTGACAAGGC
TAA (nga_r) 

slo CTGGTGGTAATACGCTTCCTG 
(slo_f) 

TCATATTGAGCAACATACGCG 
(slo_r) 

2.4. X� lý s� li�u 

X� lý s� li�u thu ���c b�ng ph�n m�m SPSS 22.0. 

3. K�T QU� VÀ BÀN LU�N  

3.1. ��c �i�m d�ch t� nhi�m liên c�u khu�n � các ��a ph��ng  

Trong 1450 h�c sinh ti�u h�c thu�c các ��a ph��ng tham gia nghiên c�u, c� 
c�u gi�i tính ���c phân b� nh� sau: 

B�ng 2. C� c�u gi�i tính c�a h�c sinh � các ��a ph��ng 

                 Gi�i 

��a ph��ng 

Nam N� 
T�ng s� 

S� l��ng T� l� % S� l��ng T� l� % 

H�i Phòng 126 50,40  124 49,60  250 

Thái Nguyên 102 51,00  98 49,00  200 

Hòa Bình 95 47,50  105 52,50  200 

Qu�ng Tr� 103 51,50  97 48,50  200 

Khánh Hòa 156 52,00  144 48,00  300 

Tây Ninh 152 50,67  148 49,33  300 

T�ng c�ng 734 50,62  716 49,38 1450 
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B�ng 2 cho th�y t� l� h�c sinh nam và n� t�i các ��a ph��ng t��ng ���ng 
nhau, nam t� 47,5% ��n 52,0%; n� t� 48,0% ��n 52,5%; t�ng c�ng có 734 h�c sinh 
nam (50,62%) và 716 h�c sinh n� (49,38%). S� khác nhau này không có ý ngh�a 
th�ng kê (p > 0,05). 

Trong t�ng s� 136 h�c sinh nhi�m liên c�u khu�n nhóm A,C,G, t� l� ���c 
phân b� � các ��a ph��ng nh� sau: 

B�ng 3. T� l� h�c sinh phân l�p ���c liên c�u khu�n � các ��a ph��ng 

��a �i�m LCK nhóm A LCK nhóm C LCK nhóm G T�ng c�ng 

H�i Phòng 
(n = 250) 

6  
(2,40%) 

1 
 (0,40%) 

20  
(8,00%) 

27  
(10,80%) 

Thái Nguyên 
(n = 200) 

2  
(1,00%) 

3  
(1,50%) 

13  
(6,50%) 

18 
 (9,00%) 

Hòa Bình 
(n = 200) 

1 
 (0,50%) 

1  
(0,50%) 

9  
(4,50%) 

11  
(5,50%) 

Qu�ng Tr� 
(n = 200) 

35  
(17,50%) 

0 (0%) 16 
 (8,0%) 

51 
 (25,50%) 

Khánh Hòa 
(n = 300) 

2 
 (0,67%) 

2  
(0,67%) 

11 
 (3,67%) 

14  
(4,67%) 

Tây Ninh 
(n = 300) 

4  
(1,33%) 

1 (0,33%) 9 (3,00%) 14 
 (4,67%) 

T�ng c�ng 
(N = 1450) 

50  
(3,45%) 

8 
 (0,55%) 

78  
(5,38%) 

136  
(9,38%) 

B�ng 3 cho th�y t� l� nhi�m liên c�u khu�n � h�c sinh ti�u h�c c�a t�nh Qu�ng 
Tr� cao h�n h�n các ��a ph��ng khác, ��c bi�t t� l� nhi�m liên c�u khu�n nhóm A 
t��ng ��i cao (17,50%), trong khi các ��a ph��ng khác t� l� này ch� chi�m t� 
0,5÷2,4%. S� khác nhau này có ý ngh�a th�ng kê v�i p < 0,01. 

M�i liên quan gi�a t� l� nhi�m liên c�u khu�n v�i gi�i tính c�a h�c sinh � các 
��a ph��ng ���c trình bày trong b�ng 4. 

B�ng 4. T� l� h�c sinh phân l�p ���c liên c�u khu�n theo gi�i � các ��a ph��ng 

��a ph��ng 
Nam N� 

S� l��ng T� l� % S� l��ng T� l� % 

H�i Phòng 15/126 11,9 12/124 9,68 

Thái Nguyên 8/102 7,84 10/98 10,2 

Hòa Bình 5/95 5,26 7/105 6,67 

Qu�ng Tr� 26/103 25,2 25/97 25,8 

Khánh Hòa 7/156 4,48 7/144 4,86 

Tây Ninh 6/152 3,95 8/148 5,41 

T�ng c�ng 67/734 9,13 69/716 9,64 
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K�t qu� trong b�ng 4 cho th�y c� c�u v� gi�i tính s� l��ng h�c sinh nhi�m 
liên c�u khu�n � các ��a ph��ng t��ng ���ng nhau ho�c khác nhau không �áng k�. 
T�ng c�ng các ��a ph��ng cho th�y t� l� nhi�m liên c�u � h�c sinh nam là 67/734 
(9,13%) và � h�c sinh n� là 69/716 (9,64%). S� khác nhau này không có ý ngh�a 
th�ng kê v�i p > 0,05. K�t qu� nghiên c�u này c�ng t��ng t� nh� k�t qu� �ã công 
b� [1] ��i v�i h�c sinh huy�n D��ng Minh Châu, Tây Ninh: t� l� nhi�m liên c�u 
không liên quan ��n gi�i tính. 

M�i liên quan gi�a tình tr�ng viêm nhi�m ���ng hô h�p trên và các t� ch�c trong 
khoang mi�ng v�i t� l� nhi�m liên c�u khu�n � h�c sinh ���c trình bày trong b�ng 5. 

B�ng 5. T� l� h�c sinh t�n th��ng m�i, h�ng và khoang mi�ng � các nhóm 
d��ng tính và âm tính v�i liên c�u khu�n 

Tình tr�ng viêm 
h�ng, m�i, amydal

K�t qu� phân l�p (+) 
(n = 136) 

K�t qu� phân l�p (-) 
(n = 1314) Th�ng kê 

S� l��ng T� l� % S� l��ng T� l� % 

Viêm h�ng, viêm 
amydal c�p tính 

42 30,90 408 31,05 p > 0,05 

Viêm h�ng, viêm 
amydal m�n tính 

51 37,50 414 34,40 p > 0,05 

Viêm m�i xu�t ti�t 41 30,15 331 25,19 p > 0,05 
Viêm t� ch�c trong 

khoang mi�ng 
39 28,68 356 27,09 p > 0,05 

Các s� li�u trong b�ng 5 cho th�y tình tr�ng viêm nhi�m ���ng hô h�p trên và 
các t� ch�c trong khoang mi�ng � nhóm k�t qu� phân l�p d��ng tính v�i liên c�u gây 
b�nh và nhóm phân l�p âm tính khác nhau không rõ r�t, tuy nhiên tình tr�ng viêm 
h�ng m�n, amydal m�n � nhóm có k�t qu� d��ng tính có s� gia t�ng v� t�n s� g�p.  

3.2. ��c �i�m di truy�n c�a liên c�u khu�n 

Nghiên c�u �ã xác ��nh và phân loài 136 ch�ng liên c�u khu�n nhóm A, C, G 
b�ng k� thu�t phân t� (b�ng 6). K�t qu� � b�ng 6 cho th�y: �ã xác ��nh ���c 50 
ch�ng nhóm A (S. pyogenes); 08 ch�ng nhóm C (04 ch�ng S. anginosus, 01 ch�ng 
S. dysgalactiae subsp. equisimilis, 03 loài ch�a xác ��nh ���c) và 78 ch�ng nhóm 
G (55 ch�ng S. anginosus, 8 ch�ng S. dysgalactiae subsp. equisimilis, 15 loài khác 
ch�a xác ��nh ���c). 

B�ng 6. K�t qu� phân loài các ch�ng liên c�u khu�n 

Liên c�u nhóm A 
(n = 50) 

Liên c�u nhóm C 
(n = 8) 

Liên c�u nhóm G 
(n = 78) 

S. pyogenes S. anginosus 
S. dysgalactiae 

subsp. equisimilis
S. anginosus

S. dysgalactiae 
subsp. equisimilis 

50 04 01 55 8 
 03 ch�a xác ��nh ���c loài 15 ch�a xác ��nh ���c loài 
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��i v�i nh�ng ch�ng liên c�u khu�n nhóm C và nhóm G không xác ��nh ���c 
thành ph�n loài b�ng ph��ng pháp PCR thì ti�n hành gi�i trình t� �o�n gen rnpB, 
mã hóa m�t ti�u ��n v� c�a endoribonuclease P, nh�m xác ��nh thu�c tính loài [4, 
11]. Phân tích d� li�u gi�i trình t� thu ���c các k�t qu� sau: 

- Trong 03 ch�ng liên c�u khu�n nhóm C ch�a xác ��nh ���c thành ph�n loài 
thì phát hi�n th�y: 01 ch�ng có trình t� gen rnpB t��ng ��ng v�i S. parasanguinis 
(99%), 01 ch�ng t��ng ��ng v�i S. gardonii (99%), 01 ch�ng t��ng ��ng v�i S. 
constellatus (95%).  

- Trong s� 15 ch�ng nhóm G ch�a xác ��nh ���c thành ph�n loài thì th�y: có 
05 ch�ng có trình t� gen rnpB t��ng ��ng v�i S. sanguinis (99%), 04 ch�ng t��ng 
��ng v�i S. parasanguinis (99%), 03 ch�ng t��ng ��ng v�i S. mitis (99%); 02 ch�ng 
t��ng ��ng v�i S. constellatus (95%); 01 ch�ng t��ng ��ng v�i S. australis (99%). 

Có 47 ch�ng S. pyogenes ���c phân tích b�ng ph��ng pháp PCR khu�ch ��i 
và gi�i trình t� �o�n gen emm (b�ng 7). K�t qu� b�ng 7 th�y trong s� 47 ch�ng ���c 
phân tích �ã xác ��nh ���c 15 emm subtype có liên quan t�i 11 emm type, trong �ó 
các ki�u gen có t� l� cao nh� emm 104,0 (17,02%), emm 109,1 (12,76%), emm 4,0 
(8,51%), emm 12.0 (21,28%), emm 12,22 (6,38%), emm 44,0 (12,76%). Ki�u gen 
hi�m g�p c�a S. pyogenes nh� emm104.0 và emm109.1 chi�m t� l� cao (29,78%)  

B�ng 7. K�t qu� phân tích ki�u gen emm c�a S. pyogenes 

TT Ki�u gen S� l��ng T� lê % 

1 emm4,0 04 8,51 

2 emm8,0 01 2,13 

3 emm12,0 10 21,28 

4 emm12,22 03 6,38 

5 emm22,2 01 2,13 

6 emm44,0 06 12,76 

7 emm75,1 01 2,13 

8 emm58,0 01 2,13 

9 emm89,24 01 2,13 

10 emm104,0 08 17,02 

11 emm109,0 01 2,13 

12 emm109,1 06 12,76 

13 emm170,0 02 4,25 

14 emm170,1 01 2,13 

15 emm170,2 01 2,13 

 C�ng 47 100 
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Các k�t qu� phân tích cho th�y m�c �� phân b� các ki�u gen c�a S. pyogenes 

phân l�p t�i Vi�t Nam có s� khác bi�t so v�i các khu v�c ��a lý khác. � các n��c 

nhi�t ��i có s� �a d�ng h�n v� các ki�u gen c�a S. pyogenes, không có ki�u gen 

chi�m �u th� rõ ràng [10]. Khi so sánh 11 emm type xác ��nh ���c trong nghiên c�u 

này v�i 51 emm type ���c xác ��nh � M� vào n�m 2000 ÷2005 thì ch� có 6 emm typ 

gi�ng nhau [9]. Có 4 emm type (emm12, emm4, emm22, emm89) trong 8 emm type 

phân l�p ���c � �ài Loan c�ng ���c tìm th�y � Vi�t Nam: có 40,43% các ch�ng 

phân l�p ���c thu�c các type này [13]. Các ch�ng ph� bi�n � Ethiopia và Vi�t Nam 

là emm12, emm22 và emm75.1; có 29,79% các ch�ng phân l�p ���c thu�c các type 

này [12]. Ch� có 2 trong s� 46 emm-subtype (emm 44,0 và emm 58,0) c�a các ch�ng 

���c phân l�p trong giai �o�n 2005÷2007 � Fiji, �ã ���c tìm th�y � Vi�t Nam [8]. 

Trong s� các ch�ng S. pyogenes phân l�p ���c, có 5/15 emm subtype chi�m �u th� là 

emm 104,0; emm 109,1; emm 4,0; emm 12.0; emm 44,0 (chi�m 72,33%). �áng chú ý 

các subtype c�a S. pyogenes ít g�p � các n��c là emm 104.0 và emm109,1 l�i chi�m 

t� l� t��ng ��i cao (29,78) trong s� các ch�ng phân l�p ���c. �ây là s� ��c tr�ng 

cho s� �a d�ng c�a các ki�u gen. T� phân tích trên �ây có th� ��a ra gi� thuy�t v� 
vi�c t�n t�i s� khác nhau gi�a các ki�u gen l�u hành � nh�ng vùng ��a lý khác nhau 

và là thông tin �� xây d�ng chi�n l��c ch� t�o v�c xin phòng b�nh liên c�u khu�n 

nhóm A. 

Có 54 ch�ng S. dysgalactiae subsp. equisimilis và S. anginosus ���c phân tích 

�� xác ��nh s� có m�t c�a các gen ��c l�c. K�t qu� ���c trình bày trong b�ng 8. 

B�ng 8. K�t qu� phân tích s� có m�t c�a các gen ��c l�c trong các ch�ng 

Loài 
S� ch�ng 

th� nghi�m
scp� lmb nga slo 

S. dysgalactiae 
subsp. equisimilis 

9  
9 

(100%) 

9 

(100%) 

9 

(100%) 

9 

(100%) 

S. anginosus 

17 0 0 0 0 

28 0 
28 

(100%) 
0 0 

B�ng 8 cho th�y các gen scpA, nga, lmb, slo có m�t � h�u h�t các ch�ng S. 

dysgalactiae subsp. equisimilis, trong khi s� ph� bi�n c�a chúng � các ch�ng S. 

anginosus l�i không ��ng nh�t v�i nhau. Trong s� 45 ch�ng S. anginosus phát hi�n 

th�y 2 dòng di truy�n: � 17 ch�ng S. anginosus không th�y có m�t các gen ��c l�c 

nào; � 28 ch�ng S. anginosus còn l�i thì gen lmb có m�t � c� 100%, còn các gen 

scpA, nga, slo không có m�t. So sánh v�i các tài li�u khác không phát hi�n th�y gen 

lmb trong s� các ch�ng S. anginosus phân l�p ���c � �ài Loan n�m 2007÷2011 [13, 

14]. �i�u này cho th�y s� �a d�ng v� ki�u gen c�a các ch�ng S. anginosus theo s� 

có m�t c�a gen ��c l�c.  
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4. K�T LU�N 

1. Nghiên c�u 1450 h�c sinh ti�u h�c g�m 734 nam (50,62%) và 716 n� 

(49,38%) t�i 6 ��a ph��ng ��i di�n các vùng mi�n c�a Vi�t Nam cho th�y t� l� 

nhi�m liên c�u khu�n gây tan huy�t � � h�c sinh là 9,38%, trong �ó nhóm A là 

3,45%, nhóm C là 0,55% và nhóm G là 5,38%. T� l� nhi�m liên c�u � các ��a 

ph��ng khác nhau, cao nh�t là Qu�ng Tr� có t� l� 25,5%, ti�p theo là H�i Phòng 

10,80%, Thái Nguyên 9,00%, Hòa Bình 5,50%, Khánh Hòa và Tây Ninh 4,67%.  

2. Tình tr�ng nhi�m liên c�u không liên quan ��n gi�i tính c�a h�c sinh. T�n 

th��ng m�i, h�ng và các t� ch�c trong khoang mi�ng không liên quan ��n t� l� 

nhi�m liên c�u khu�n, tuy nhiên tình tr�ng viêm nhi�m m�n tính h�ng và amydal có 

xu h��ng gia t�ng t�n su�t g�p h�c sinh b� nhi�m liên c�u khu�n. 

3. �ã xác ��nh ���c 11 emm type c�a các ch�ng S. pyogenes, các ki�u gen 

hi�m g�p nh� emm 104,0 và emm 109,1 chi�m t� l� cao trong các ch�ng phân l�p. 

Các ch�ng S. anginosus có tính �a d�ng v� ki�u gen theo s� có m�t c�a gen ��c l�c.  
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SUMMARY 

EPIDEMIOLOGICAL AND GENETICAL CHARACTERISTICS OF 

� HEMOLYTIC STEPTOCOCCI IN PRIMARY SCHOOL PUPILS  

IN SOME AREAS OF VIETNAM 

Beta hemolytic streptococci group A, C and G are bacteria that cause 

pharyngitis, lymphadenitis, pyoderma, erysipelas, toxic shock syndrome, etc which 

are commonly appeared in children of different ages. In order to study the 

epidemiological and genetical characteristics of � hemolytic steptococci in primary 

school pupils in some areas of Vietnam, a total of 1450 primary school pupils 

including 734 males (50.62%) and 716 females (49.38%) representing for six 

provinces of Vietnam was investigated. The results showed that the beta hemolytic 

streptococci infection rate in primary school pupils was 9.38%, in which group A, 

group C, and group G were 3.45%, 0.55%, and 5.38%, respectively. The highest and 

lowest rate of streptococcal infection rate was in Quang Tri (25.5%) and Tay Ninh 

(4.67%) respectively. Chronic pharyngitis and tonsillitis contributed to the increment 

of streptococcal infection. The 11 emm types of S. pyogenes strains were identified 

and it hypothesized that the different existence were caused by the diversity of 

genotypes in various geographical regions. Genetical diversity of S. anginosus 

strains has been detected based on toxic genes. 

T� khóa: Beta hemolytic streptococci, Streptococcus pyogenes, Streptococcus 

anginosus, Streptococcus dysgalactiae subsp.equisimilis.  
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