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1. ��T V�N �� 

Chó nhà là m�t trong nh�ng ��ng v�t ���c con ng��i thu�n hóa t� r�t s�m. Tr�i 
qua quá trình ch�n l�c t� nhiên c�ng nh� ch�n l�c nhân t�o �ã hình thành các gi�ng 
chó khác nhau v� hình thái, m�u s�c, t�m vóc… T�i Vi�t Nam, k�t qu� nghiên c�u c�a 
Trung tâm Nhi�t ��i Vi�t Nga trong giai �o�n t� 2006 - 2010 �ã xác ��nh 13 d�ng chó 
khác nhau, trong �ó có gi�ng chó H’mông c�c �uôi [2]. Các gi�ng chó có vai trò khác 
nhau tùy thu�c vào m�c �ích s� d�ng c�a con ng��i. K�t qu� hu�n luy�n ban ��u cho 
th�y gi�ng chó H’mông c�c �uôi là m�t trong nh�ng gi�ng chó b�n ��a Vi�t Nam có 
th� s� d�ng làm chó nghi�p v� [1]. Tuy nhiên v�i cách th�c ch�n nuôi ��n l� cùng v�i 
vi�c ch�a có h� th�ng qu�n lý nhân gi�ng riêng, các gi�ng chó b�n ��a Vi�t Nam 
không tránh ���c s� pha t�p các ngu�n gen t� nh�ng gi�ng chó ngo�i nh�p c�ng nh� 
s� pha l�n ngu�n gen gi�a các gi�ng chó b�n ��a. Do �ó c�n có bi�n pháp khôi ph�c, 
b�o t�n ngu�n gen các gi�ng chó b�n ��a Vi�t Nam. 

Ty th� là m�t bào quan cung c�p n�ng l��ng cho t� bào � ��ng v�t có x��ng 
s�ng. Cùng v�i h� gen c�a nhân thì ty th� có h� gen ��c l�p v�i kích th��c chi�u dài 
t� 15 - 20 kilobases (kb) bao g�m 37 gen, trong �ó 13 gen mã hóa protein, 2 rRNA, 
22 gen v�n chuy�n tRNA [9]. H� gen ty th� c�a ��ng v�t có x��ng s�ng ���c coi là 
m�t trong nh�ng công c� ph� bi�n �� nghiên c�u m�i quan h�, ngu�n g�c loài khác 
nhau v�i nh�ng ��c �i�m riêng bi�t c�a chúng bao g�m s� di truy�n theo dòng m� 
[3, 6], không có s� tái t� h�p và t�c �� ti�n hóa nhanh [7]. Vùng �i�u khi�n (D-loop) 
c�a h� gen ty th� là vùng không mã hóa nh�ng nó ki�m soát quá trình sao chép và là 
vùng bi�n ��i nhi�u nh�t trong h� gen ty th� [4], vùng này có ý ngh�a trong vi�c 
nghiên c�u ngu�n g�c phát sinh, quan h� di truy�n gi�a các loài [10]. 

Vi�c �ng d�ng ADN ty th� vào vi�c nghiên c�u di truy�n qu�n th� và quan h� 
phát sinh ch�ng lo�i chó b�n ��a trên th� gi�i �ã thu ���c nhi�u k�t qu� tích c�c trong 
nh�ng n�m g�n �ây. Nhóm tác gi� Godinho R., Llaneza L., Blanco J.C., Lopes S., 
Álvares F., García E.J., Palacios V., Cortés Y., Talegón J., Ferrand N. �ã s� d�ng k�t 
h�p gi�a nghiên c�u v� ADN ty th� v�i ph��ng pháp nghiên c�u trên nhi�m s�c th� 
gi�i tính Y và nghiên c�u v� microsatellite �� phân tích di truy�n qu�n th� trong quá 
trình lai t�o chó b�n ��a v�i chó sói hoang d�i t�i vùng bán ��o Iberian. Trong nghiên 
c�u trên, nhóm tác gi� �ã s� d�ng k�t h�p 42 microsatellite c�a nhi�m s�c th� th��ng 
v�i các microsatellite ��t bi�n trên nhi�m s�c th� gi�i tính Y và trình t� ADN ty th� �� 
xác ��nh s� xu�t hi�n và bi�n ��ng qu�n th� chó lai. Nghiên c�u �ã s� d�ng song song 
vi�c phân tích Bayesian và các b� nghiên c�u mô ph�ng �� �ánh giá s� khác bi�t gi�a 
chó b�n ��a và chó sói, t�n s� và phân b� lai t�o, lai có ��nh h��ng. Nghiên c�u thu 
���c ba k�t qu� quan tr�ng: Không có s� khác bi�t v� di truy�n gi�a chó b�n ��a và chó 
sói hoang; gi�i h�n sinh s�n và m� r�ng phân b� c�a chó sói; b�ng ch�ng v� s� bi�n 
��ng trong qu�n th� lai ���c t�o ra b�i quá trình lai gi�a chó b�n ��a ��c và sói cái [5]. 
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� Vi�t Nam hi�n nay, vi�c �ng d�ng công ngh� gen trong công các nghiên 
c�u các gi�ng chó b�n ��a �ang ���c nhóm tác gi� Tr�n Hoàng D�ng, Tr��ng 
Nguy�n Th� Nh� Mai, Tr�n Ng�c Trình, Hu�nh V�n Hi�u, Thái K� Quân, Chung 
Anh D�ng �ang th�c hi�n t� n�m 2014 nh�ng ch� là nghiên c�u b��c ��u v� ��nh 
d�ng haplotype và truy tìm ngu�n g�c chó Phú Qu�c b�ng trình t� vùng D-loop 
trong genome ty th�. 

Nh�m ph�c h�i s� �a d�ng v� ngu�n gen, ��nh h��ng cho quá trình nhân 
gi�ng b�o t�n ngu�n gen gi�ng chó b�n ��a H’mông c�c �uôi, nhóm tác gi� ti�n 
hành nghiên c�u s� �a hình vùng D-loop c�a gi�ng chó H’mông c�c �uôi nh�m �ng 
d�ng trong công tác ch�n l�c và nhân gi�ng. 

2. V�T LI�U VÀ PH��NG PHÁP NGHIÊN C�U 

L�a ch�n và thu m�u 

Thu m�u mô tai c�a 120 cá th� chó b�n ��a H’mông c�c �uôi t�i Hà Giang và 
Lào Cai ���c l�a ch�n theo ki�u hình, ��m b�o phù h�p v�i b�n tiêu chu�n gi�ng và 
���c lo�i b� các y�u t� quan h� huy�t th�ng thông qua ph�ng v�n �i�u tra. Trong 
�ó, bao g�m 60 cá th� ��c, ���c kí hi�u t� HC01 - HC60 và 60 cá th� cái ���c kí 
hi�u t� HC61 - HC120. 

M�u ���c thu b�ng d�ng c� chuyên bi�t t�i v� trí tai c�a chó v�i kích th��c 
m�u kho�ng 3mm x 3mm và ���c b�o qu�n trong môi tr��ng c�n 90o. 

Tách chi�t và nhân b�n DNA 

DNA t�ng s� ���c tách chi�t s� d�ng kit DNA c�a hãng Qiagen (��c). 

Nhân t�ng s� kho�ng 600 bp ��u thu�c vùng D-loop vì �ây là ph�n x�y ra bi�n 
��i nhi�u nh�t b�ng k� thu�t PCR, s� d�ng h�n h�p PCR Taq Mastermix (Qiagen) 
v�i c�p m�i (primer) có mã hi�u và trình t�: 

CaF30: 5' - ACAGCCGACACATCCTCAGCC - 3' 

CaR30: 5' - CGAAGAATCGGGTGAGCGTGGC - 3' 

V�i chu trình nhi�t theo các b��c: 

B��c Nhi�t �� (oC) Th�i gian (s) S� chu kì 

Bi�n tính ban ��u 95 120 1 

Bi�n tính 95 25 

35 B�t c�p m�i 56 25 

Kéo dài 72 40 

Hoàn thi�n 72 300 1 

Gi� m�u 4 ��n khi l�y m�u 

S�n ph�m PCR ���c �i�n di trên gel agarose 1,5%. S�n ph�m PCR ���c tinh 
s�ch b�ng kit tinh s�ch s�n ph�m PCR c�a hãng Qiagen. 
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Gi�i trình t� 

Gi�i trình t� s�n ph�m PCR s� d�ng b� hóa ch�t BigDye terminator cycle 
sequence kit v3.1 (Applied Biosystems, M�) và máy ��c trình t� ABI 3100 - Avant 
Genetic Analyzer. 

X� lý s� li�u 

So sánh, s�p x�p, phân tích các trình t� DNA gi�i mã ���c b�ng ph�n m�m 
BioEdit 7.0.0 và DnaSP. Xác ��nh kho�ng cách di truy�n trên ph�n m�m MEGA 
6.0.5 (Tamura et al., 2013) [8]. 

3. K�T QU� VÀ TH�O LU�N 

Nhân �o�n DNA vùng D-loop b�ng k� thu�t PCR 

�� có �� s� l��ng DNA ph�c v� công tác nghiên c�u �ã ti�n hành nhân �o�n 
D-loop b�ng k� thu�t PCR s� d�ng c�p m�i CaF30 và CaR30, c�p m�i ���c thi�t k� 
��c hi�u d�a trên k�t qu� kh�o sát h�n 2.000 trình t� D-loop loài chó nhà (Canis 
familiaris) trên ngân hàng gen và ���c ki�m tra trên ph�n m�m Primer - Blast Tool 
uses Primer 3 và th�c nghi�m. Theo lý thuy�t s�n ph�m thu ���c sau khi nhân b�n 
b�ng c�p m�i trên có chi�u dài kho�ng 600 bp. 

Sau khi nhân b�n ti�n hành tinh s�ch s�n ph�m PCR và ch�y �i�n di ki�m tra 
trên gel agrose 1%. M�t s� k�t qu� ���c trình bày � hình 1. 

 

Hình 1. K�t qu� �i�n di nhân �o�n DNA vùng D-loop 

K�t qu� �i�n di cho th�y s�n ph�m PCR thu ���c là ��c hi�u có �� dài ~600 bp 
phù h�p v�i lý thuy�t khi thi�t k� c�p m�i. S�n ph�m PCR không xu�t hi�n v�ch 
ph�, không b� t�p nhi�m. Tuy nhiên, thông qua s�n ph�m PCR không xác ��nh ���c 
��c �i�m �a hình c�a D-loop, b�i v�y c�n ti�n hành gi�i trình t� vùng D-loop b�ng 
k� thu�t và máy ��c trình t� ABI 3100 - Avant Genetic Analyzer. 

Xác ��nh trình t� và ��c �i�m �a hình �o�n D-loop 

Sau khi s� d�ng b� hóa ch�t BigDye terminator cycle sequence kit v3.1 
(Applied Biosystems, M�) và máy ��c trình t� ABI 3100 - Avant Genetic Analyzer. 
�� gi�i trình t� s�n ph�m PCR vùng D-loop, cùng v�i vi�c s� d�ng ph�n m�m 
BioEdit 7.0.0 và DnaSP s�p x�p, so sánh và phân lo�i 120 trình t� t� 120 m�u xác 
��nh 10 �i�m �a hình và t�o thành 8 ki�u �a hình t�c 8 ki�u Haplotype kí hi�u t� 
Hap1 ��n Hap8. K�t qu� ���c trình bày � b�ng 1 và b�ng 2. 
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B�ng 1. Các ki�u �a hình vùng D-loop gi�ng chó H'mông c�c �uôi 

�i�m �a hình 
(SNP) 

 

Ki�u �a hình 

74 89 92 94 112 114 127 421 487 495 

Hap1 T G T C T G T C C A 

Hap2 - A C - - A - - T - 

Hap3 - - C - - - - T - G 

Hap4 - - C T - - - - - - 

Hap5 C - C - - A - - T - 

Hap6 - - C - C - - T - - 

Hap7 - - C - - A C - T - 

Hap8 - - C T - - - - - - 

B�ng 1 cho th�y, n�u l�y Hap1 làm chu�n, xác ��nh ���c 10 �i�m �a hình ���c 

xác ��nh t�i v� trí nucleotide 74, 89, 92, 94, 112, 114, 127, 421, 487, 495. Các �i�m �a 

hình ch� là bi�n ��i ��ng hoán các nucleotide b� thay th� không có �i�m nào thêm 

ho�c b�t nucleotide, trong �ó có 10 �i�m thay th� t� T-C (1 �i�m T72C, 7 �i�m T92C, 

1 �i�m T112C và 1 �i�m T127C); 4 �i�m G-A (1 �i�m G89A, 3 �i�m G94A); 7 �i�m 

C-T (2 �i�m C94T, 2 �i�m C421T và 3 �i�m C487T); 1 �i�m A-G (A495G). 

B�ng 2. T� l� các ki�u �a hình vùng D-loop c�a gi�ng chó H’mông c�c �uôi 

STT Ki�u Hap S� m�u T� l� (%) 

1 Hap1 25 20,83 

2 Hap2 15 12,50 

3 Hap3 17 14,17 

4 Hap4 12 10,00 

5 Hap5 10 8,33 

6 Hap6 16 13,33 

7 Hap7 13 10,83 

8 Hap8 12 10,00 

T�ng 120 100 
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Qua b�ng 2 có th� th�y các ki�u �a hình xu�t hi�n v�i t� l� khác nhau. Ki�u �a 

hình Hap1 chi�m t� l� cao nh�t ��t 20,83%, ki�u �a hình Hap5 th�p nh�t v�i t� l� 

8,33%. Các ki�u �a hình Hap8, Hap4, Hap7, Hap6, Hap2, Hap3 có t� l� l�n l��t là: 

10%, 10,83%, 12,50%, 13,33% và 14,17%. 

Nh� v�y vùng D-loop c�a gi�ng chó H’mông c�c �uôi có s� thay ��i và �a 

d�ng v� các ki�u �a hình. 

Kho�ng cách di truy�n và �ng d�ng trong ch�n l�c nhân gi�ng 

Theo k�t qu� �i�u tra kh�o sát c�a Trung tâm Nhi�t ��i Vi�t - Nga, các gi�ng 

chó b�n ��a Vi�t Nam ch� y�u ���c nuôi th� t� do, ��n l� trong các h� gia �ình, 

vi�c qu�n lý, nhân gi�ng t� phát [9], do �ó không ch� ngu�n gen c�a gi�ng chó 

H’mông c�c �uôi mà c�a các gi�ng chó b�n ��a khác có kh� n�ng b� pha t�p. B�i 

v�y, �� nâng cao hi�u qu� ch�n l�c c�ng nh� ph�c h�i ngu�n gen v�n có c�a gi�ng 

chó H’mông c�c �uôi �ã ti�n hành xác ��nh kho�ng cách di truy�n b�ng ph�n m�m 

MEGA 6.0.6 d�a trên k�t qu� phân tích ��c �i�m �a hình �o�n D-loop. K�t qu� 

���c trình bày � b�ng 3. 

B�ng 3. Kho�ng cách di truy�n gi�a các haplotype 

 Hap1 Hap2 Hap3 Hap4 Hap5 Hap6 Hap7 Hap8 

Hap1         

Hap2 0,007        

Hap3 0,005 0,009       

Hap4 0,004 0,007 0,005      

Hap5 0,007 0,004 0,009 0,007     

Hap6 0,005 0,009 0,004 0,005 0,009    

Hap7 0,007 0,004 0,009 0,007 0,004 0,009   

Hap8 0,002 0,005 0,004 0,002 0,005 0,004 0,005  

B�ng 3 cho th�y kho�ng cách di truy�n cao nh�t ��t 0,009 (Hap3-Hap2; Hap3-

Hap5; Hap6-Hap2; Hap6-Hap5; Hap3-Hap7; Hap7-Hap6) và kho�ng các di truy�n 

th�p nh�t là 0,002 (Hap8-Hap1 và Hap8-Hap4). Các ki�u �a hình khác có kho�ng 

cách di truy�n t� 0,004 ��n 0,007. 

T� k�t qu� nghiên c�u kho�ng cách di truy�n �ã xác ��nh ���c các c�p b� m� 

và cách ghép �ôi, tuy nhiên vi�c ch�n l�c các cá th� b� m� còn ph� thu�c vào ��c 

�i�m hình thái, hành vi và các d�ng th�n kinh nh�m khai thác hu�n luy�n sau này. 

K�t qu� ch�n l�c ghép �ôi ���c trình bày � b�ng 4. 
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B�ng 4. Cách ghép �ôi gi�a các cá th� ��c - cái 

SST ��c Cái KCDT STT ��c Cái KCDT STT ��c Cái KCDT 

1 HC31 HC113 0.009 28 HC43 HC73 0.009 55 HC5 HC81 0.009 

2 HC37 HC113 0.009 29 HC45 HC73 0.009 56 HC54 HC81 0.009 

3 HC39 HC113 0.009 30 HC47 HC73 0.009 57 HC7 HC81 0.009 

4 HC1 HC117 0.009 31 HC5 HC73 0.009 58 HC31 HC82 0.009 

5 HC12 HC117 0.009 32 HC54 HC73 0.009 59 HC37 HC82 0.009 

6 HC19 HC117 0.009 33 HC7 HC73 0.009 60 HC39 HC82 0.009 

7 HC23 HC117 0.009 34 HC1 HC79 0.009 61 HC1 HC87 0.009 

8 HC3 HC117 0.009 35 HC12 HC79 0.009 62 HC12 HC87 0.009 

9 HC40 HC117 0.009 36 HC19 HC79 0.009 63 HC19 HC87 0.009 

10 HC43 HC117 0.009 37 HC23 HC79 0.009 64 HC23 HC87 0.009 

11 HC45 HC117 0.009 38 HC3 HC79 0.009 65 HC3 HC87 0.009 

12 HC47 HC117 0.009 39 HC40 HC79 0.009 66 HC40 HC87 0.009 

13 HC5 HC117 0.009 40 HC43 HC79 0.009 67 HC43 HC87 0.009 

14 HC54 HC117 0.009 41 HC45 HC79 0.009 68 HC45 HC87 0.009 

15 HC7 HC117 0.009 42 HC47 HC79 0.009 69 HC47 HC87 0.009 

16 HC31 HC61 0.009 43 HC5 HC79 0.009 70 HC5 HC87 0.009 

17 HC37 HC61 0.009 44 HC54 HC79 0.009 71 HC54 HC87 0.009 

18 HC39 HC61 0.009 45 HC7 HC79 0.009 72 HC7 HC87 0.009 

19 HC31 HC65 0.009 46 HC1 HC81 0.009 73 HC31 HC87 0.009 

20 HC37 HC65 0.009 47 HC12 HC81 0.009 74 HC37 HC87 0.009 

21 HC39 HC65 0.009 48 HC19 HC81 0.009 75 HC39 HC87 0.009 

22 HC1 HC73 0.009 49 HC23 HC81 0.009 76 HC31 HC97 0.009 

23 HC12 HC73 0.009 50 HC3 HC81 0.009 77 HC37 HC97 0.009 

24 HC19 HC73 0.009 51 HC40 HC81 0.009 78 HC39 HC97 0.009 

25 HC23 HC73 0.009 52 HC43 HC81 0.009 79 HC31 HC98 0.009 

26 HC3 HC73 0.009 53 HC45 HC81 0.009 80 HC37 HC98 0.009 

27 HC40 HC73 0.009 54 HC47 HC81 0.009 81 HC39 HC98 0.009 
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Qua b�ng 4 có th� th�y r�ng kho�ng cách di truy�n c�a các cá th� cao nh�t là 
0,009, ��m b�o cho vi�c nhân gi�ng t�o �àn con có tính �a d�ng, nâng cao hi�u qu� 
ch�n l�c. K�t qu� c�ng ch� ra có 81 phép ghép �ôi nhân gi�ng t� 14 cá th� ��c ���c 
kí hiêu: HC1, HC3, HC5, HC7, HC19, HC23, HC31, HC37, HC39, HC40, HC43, 
HC45, HC47, HC54 và 11 cá th� cái ���c kí hi�u: HC113, HC117, HC61, HC65, 
HC73, HC79, HC81, HC82, HC87, HC97, HC98. 

4. K�T LU�N 

- S� d�ng c�p m�i CaF30 và CaR30 nhân b�n thành công �o�n DNA thu�c 
vùng D-loop c�a gi�ng chó H’mông c�c �uôi v�i �� dài 600 bp ��m b�o cho nghiên 
c�u ti�p theo và phù h�p v�i các k�t qu� khác �ã công b�. 

- Trình t� vùng D-loop c�a gi�ng chó H’mông c�c �uôi có 8 ki�u �a hình t�i 
10 v� trí bao g�m: 74, 89, 92, 94, 112, 114, 127, 421, 487, 495. Các �i�m �a hình là 
��ng hoán v�i s� thay th� các nucleotide 10 �i�m T-C, 4 �i�m G-A, 7 �i�m C-T và 
1 �i�m A-G. 

- V�i các cá th� ���c l�a ch�n, kho�ng cách di truy�n c�a các ki�u �a hình 
cao nh�t là 0,009; th�p nh�t là 0,002 và t� �ây có th� xây d�ng các cách ghép �ôi �� 
t�o ra th� h� sau có tính �a d�ng di truy�n cao nh�t. 
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SUMMARY 

A STUDY ON D-LOOP REGION POLYMORPHISM  

OF H’MONG SHORT TAIL DOG BREED APPLIED IN DOG BREEDING 

The study was carried out on 120 tissue samples from domestic H’mong dogs 

with short tail, including 60 samples from males and 60 samples from the females. 

The study results showed that the D-loop region of the H’mong short tail dog breed 

is polymorphic. The sequence of the D-loop region of these dogs has 8 polymorphic 

variants in 10 locations, including: 74, 89, 92, 94, 112, 114, 127, 421, 487, 495. The 

polymorphisms are transition with nucleotide substitutions 10 points TC, 4 points 

GA, 7 points CT and 1 point AG. The highest and the lowest genetic distance of the 

polymorphic variant is 0.009 and 0.002 respectively and it is able to build the 

pairing scheme to create the next generation with the highest genetic diversity. 

T� khóa: Dogs Vietnamese indigenous dog, Breed of dogs H’mong with short 

tails. D-loop gene. 
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