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����������� ������, ������������� 

� ������������� ������ �������� � 

�������� �. �. 
(1)

, �������� �. �. 
(2) 

�������������� ������ � ������ ������ �������� � 

����� ��� ����������� (+)-����� ��� ������ ����� 9600 ����������� 

[1]. �������� ����� ���������� (ORF) �������� �����������, ��������� �� 

3011-3033 �������������� �������� (��.�.). �� 5’- � 3’-������ ORF 

���������� ��������� ���������������� ��������� 5’UTR � 3’UTR, 

����������� �������� ������������������ � ����������� ��������, 

����������� ��� ���������� ��������� ������ � ��������� ���������� 

������������. 5’UTR ������� �� 341 ����������, �������� ���������� ���� 

���������� �������� (IRES) [3, 4]. 3’UTR ������� �� ���� ��������: 

������������� ������� ������ �� 27 �� 70 �����������; polyU/UC 

(���������������/��������������) �������, ������ �������� ����������� �� 

������������ �������� ��� � ����������, � ������ ��������������� ������� 

�� 98 �����������, ���������� �-���, ��������������� ���������� �������� 

���-���������-���-���������� (RdRp), ������������ �������������� 

��������� � ��������� ���������� ��������� ������ [3, 5]. 

� ���������� ������������������� ����������� ����������� 

������������ ��������� � ���������� ���������� �� 10 �������� ������ 

(������� 1) [3]. �� N-�������� ������� ������������ ��� ������������� 

����������� �����: ����� ������� (core) � ��� ���������������� ����� 

�������� (�1 � �2). ��������� ��� ����� ������ ��� �������� 

������������� ����� �7, NS2, NS3, NS4A, NS4B, NS5A � NS5B, ������� 

������������ ��������������� �������� ���������� ����� ������. 

�ore ����� �23 (192 ��.�.) ���������� ��� ��������� ���������� 

��������� �������� � �������� ��������������� � ��������� 

������������������� ���������� (��); ���������� ���������� � �������� 

�������-��������������� ���������� ������ ��������� �������� � 

������������� core ����� �21 (174 ��.�.), ������� � �������������� � 

�������� ��������� ����� ���������, �������������� ��� [6]. � core ����� 

������� ��� ������: ������������ (� 1 �� 122 ��.�.) � ����������� (� 123 �� 

173 ��.�.), ��� ���������� ��� ���� �������������� ��������� Flaviviridae.  
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������� 1. ����������� ����������� ������ � ������������ ��� 

(A) (+)-���� ��� ��� �� ������������� ������������ ��������� 

��������� IRES �� 5’UTR � ��������� �������� �� 3’UTR. �������������� 

����� ���������� (-2/+1), ���������� ����� F, ����������� ��� (+)-����� 
��� ���. (�) �� ������������ ��� ���������� �������������� �������� 

����� ����������� ��������� ���������� ����������, ����������-��������� 

���������� ����������������, ������� ��������-�������� ������������� 

NS2/NS3, ������� ���������-�������� ��������� NS3/NS4A. (B) ������������� 

����������� ������ ������� F (core+1/ARFP) ����� �������� 1� � 

�������������� ����� (-2/+1) ����������. 

�������� ��� �������� �������� ������������ ������������� � 

��������� �������� ������. ������ ������ ������� � ����������� ������ �ore 

����� ��������������� � ���������� ���������� ������������� ������� � 

���������� ������������ ���������� ������. ��������, ���������� 

������������� ��������� ���������� ������ ������ � ������ core ����� ������ 
������������ ���� � �������� �������� � �������, ���������� 

�������������� ������� �������� � (���) [7]. ����������� �������������� � 

SOCS-1 (��������� ����������� ��������) ��� ����������� ����������� 

���������� ����� ����������������� ������� (tumor suppressor PML) �ore ����� 

����� ������������� �������� ���������� ���� ������ � ������� ��� [8].  

������� ��� ������ �������������� �����, ��������� F ��� 

core+1/ARFP (17 ���), ������������� � �������������� ����� ����������, 

������������� � core ���� [9]. �� ��� ��� F ����� �� ��������� �� � �������� 

��������� �����, �� � ��������� ���������, �������������� ���, ������ 

�������� � ����� ����� ���������� � 25% ������� ��� � ����� ��� � 50% 

������� ��� � ��������� ����� ������ [10]. ������� ����� ����� 
����������, ������������, ��� �� ������ ���� � ����������� ������ � 

���������� �������� ���������������.  
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������������� �������� �1 (31 ���, 192 ��.�.) � �2 (70 ���, 363-367 

��.�.) �������� ���������������� ������� I ���� [3]. ����� �2 �������� 

����������������� ������, ��������������� ��������� �����-

�������������� �������. ����� �1 � �2 �������� ���������� ����������� � 

�������������� �������, ������� ����� ����������������� � ����������� 

����������� C-���� (DC-SIGN � L-SIGN), �������������� �� ����������� 

����������, �������������� � �-������, ���, ��� ������������, ������������ 

���������� �������� ������ � ����������� ����� ��������� [11]. ����� �2 

�������� ����������������� � ���������������� �����������: 

������������� �D81 � ��������������� ���������� ���������� ������ � 

���� I (SR-BI) [12, 13].  

����� ����������� ������ �� ������������ ������������� ��������� 

����������� ����� �7 (63 ��.�.), ���������� ������������ ������������ 

������ ������ � �������� ���������, ��� ������ �� ������������ �������� 

������ [14]. ����������� �������� ������ �������� ��� �� ����������� ����� 

�7 ������������ ������ ������ ������� ������ ����� ������ ������� ��� 

���������� ����� ��������������� ����������. 

����� NS2 (23 ���, 217 ��.�.) - ��������������� ����������� �����, 

���������� ������ � N-�������� ������� (180 ��.�.) ����� NS3 ����-

��������� ����������� ������������, ������� ������������ ���������� 

NS2/NS3 [3, 15]. �������������� ����� NS2 �� ������������ � 

�������������� ������� ������ ���������� ������ �������� ������ [15]. 

����� NS3 (67 ���, 632 ��.�.) �������� ������������������� ������: 

N-�������� ����� - ��������� ��������, ���������� �� ���������� 

NS3/NS4A, NS4A/NS4B, NS4B/NS5A, NS5A/NS5B; �-�������� ����� - ���-

�������� � �����������������������/���-���������� ����������� [3, 16]. � 

N-�������� ������ NS3 ����� ������������� ����-����������� �����, 

����������� ������������� ������ �� ���������� ����� ��������.  

���� N-�������� ����� NS3 ����� � �������� ��������������� 

�������������� �����������, ��� ������������ ����������������� 

����������� ��������� ��������� ����� NS4A (8 ���, 53 ��.�.), ����������� 

� ���� ���������. �������� NS3-NS4A �������� ������������ ��������� 

������������ IFN-� � IFN-�, � ����� ������ �� ��� ������ ��������� 

������� [3, 17, 18]. � ����� � ����, NS3 ������������ ����� ���� �� �������� 

��������������� ������� ��� ������������ �������. 



 

Nh�ng v�n �� chung 

T�p chí Khoa h�c và Công ngh� nhi�t ��i, S� 07, 10 - 2014 6

����� NS4� (27 ���, 262 ��.�.) - ��������������� ����� � �������� 

������������ ��������. ������� �����������, ��� NS4� ���������� �� 

������ �� ����������� ���������� ���� (membranous web), ������� 

������������, � ��������� ������� �� ���������� �������� ��� [18, 19]. 

������ ����� �������� ������������ ��������� ��������� �����, 

����������� � ��������� ���������� ����� ������ � ��������������� 

���������� ������������� ������.  

����� NS5� (56 ��� ��� 58 ���, 447-466 ��.�.) �������� ����-

���������� �������������� � ����� ������������������ ����������� � �� 

�� ���� ������� �� N-����� �-����������� �������, ��������� ���������� 

������ � ��������������� «���������» ��� ���������� ������, 

����������� ��� ���������� �������� ��� [18, 20]. � ����� NS5A �������� 

��� �������� ������: ������ I � II ��������� � ����������, ����� III 

�������� � ������������ ��������. ����� I �������� ���-����������� 

�����������, � ����� ����� ����������� � OSBP (oxysterol binding protein), ��� 

������ ������������ ���� ��� ���������� �������. ����� II �������� PKR-

����������� ������� (���� ������������� ����������-������������ 

������������� PKR). ��������, ��� ����������� ����� ����� NS5� ����� 

��������������� � �������������� ������� ������������� PKR, ��������� 

�� ���������� [21]. � PKR-����������� ������� ������������ 

�������������� ������������������, ���������� �������� ISDR ������� 

(INF-� sensitivity determining region), ������� � �������, ��� �������� � ���� 

������������, ������������� � ��������������� �������� ��� ������� 1b � 

�������� ����������� [22, 23]. ����� III �������� ������������ ������� V3, 

�������, ����������������, ����� ��������� � ������������ �������������� 

��� � ����������� [23]. 

����� NS5B (68 ���, 591 ��.�.) ����������� � ������ ������������ 

���������� ������ � �������� ���-���������-���-����������� [3]. RdR� 

�������� ������������ ������ ��� ��� �� �������-����������, ��� � �� 

�������-������������ de novo ����, ���������� � �-��� ���������� �/��� � 

polyU/UC � 3’UTR [24]. RdR� ���������� ���������� ��������������� (-)-

���� ��� � �������� (+)-���� ���. � ���������� (-)-���� ��� ���� �� 

������� ����������� �������� (+)-���� ���. �� ���������� RdR� ������ 

��� �������� ����� NS3 � NS5A, ��� � ��������� ��������� �����-

���������, ��������, ���������� � � ���������� B [25]. 
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��������� ������������ ������ �������� � 

����� �������� � �������� ����� �� �������� ����������� ���������� 

��������� �������� �������. ���������� ����� ��������, ��� ������������ 

��������, ��������������� ������������ ������������ ���, �������� 

������� ������� �������������� � ���������������� �������, ������� 

������������ ������������ ��� �� ����� ������, ��� � ������ ��������� 

����� [26, 27]. ��������, ������������ 5’- ������� � ����� 3’- �������, 

���������� �������� �������� ���������� ��� � ���������� 

������������, �������� �������� ��������������� ���������. � �� �� ����� 

����������� ��� �2 ��������������� ������������ �������� ������� �� ���� 

������� ����������������� �������� (HVR), ������� � �������, �������� � 

HVR1, ������������ ������������ ������, ����������� ������������ ���� 

����������� ����������������� ��������� ������ � ���� �� ������� - 

«���������������», ���������� �������� ���������� [28]. ���������� 

�������� ���� ���������� -����������� ������, �������������� 

��������� ������ ��� ����������� ��������� ���������� ����� � 

������������ �������������� � ��������������� ����������. 

� ������ XXI ���� ����� ���������, ��� � �������� ������ �������, 

����� ��� ������������� �������� Retroviridae, Picornoviridae � Coronoviridae, � 

��� ����� Flaviviridae, ������ ������������ ���� ���������������� �������, 

������� � ������� �� ���������� ������� �������� � ������� ����������� 

������������ ������ �, ��������������, ������������� ��������� ������� � 

������ ��������������� ����������������. ��� �������� ������ �������� �, �� 

�������� ������������ � ������������ ����� ������������ ��������� ��� 

���������� ����� �� ��������� �� ��������, �������, ��� ��������� 

������������ ��� ��������������� [29]. ���� � 2002 ���� ��� 

��������������� ������ ��������� �������������� ������� ��� RF1_2k/1b 

[30, 31] � ������������ ������ ������������ ����� 3175 � 3176 

������������� ����������� (�������� ��������� ������ ������� pj6CF), 

��������� ���� �������� ������������ � �������� ���. � ��������� 

�������������� �������� RF1_2k/1b 5’UTR-NS2 ������� �� ����� 

������������ ������������ � ������� 2k, � �� ����� ������������ �� 3’UTR 

����� - � �������� ������������ ������� 1b. ���� ��������� ����������� 

RF1_2k/1b ������� ������� ���������������, � ��� ������� ���������������� 

� ��������� ���� ���������� ��������� ��������� ����� ��������� � ���� 

�������� ������ (�����-���������, ������, ���������� �������, ���������� 

�������, ������), � ����� � �������, �����������, ������������, ������, 

��������, ���������, �������, �����, ������ [30-41].  
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� ���������� ������� ���������������� ��� ��������� 

������������� �������������, ����� ��� � � ������ �������� RF1_2k/1b, 

������� ������������ ���� ������������, ������������ �������� ��������� 

� �������� NS2 � NS2/NS3 �������� (������� 1) [42-48]. ����������� 

������������ ���� ��������� ������������� ������������� �������� 

�������������� �� 5’UTR ������� �� ����� ������������ � �������� 2. � 

������� �� ������������ RF1_2k/1b ������ ������������� ��������� 

������������ ������������ ���� ������ ���������� ���������, �� ��� ���� 

�������� � ������ �������������� �������� ����: ��������, �������, 

�������, ���, ������, ���������� (������� 1).  

������ ������������� ������������� ���������� ����� � 

���������������� ������������, ������������ ������ ��������� �������� 1: 

1a/1c � 1a/1b [49, 50]. 

������� 1. ������������� ��������� �������������� �������� ��� 

����������: * - ������������ ����� ������� � ��������� �������������. 

������ 

�������������, ��� 

«������������»

����/������� 

������������ �����

������������ * 

�������������� 

�������� 

������, 2002 RF1_2k/1b NS2 (3175/3176 �.�.) RF2k/1b 

�������, 2006 RF2_2i/6p 
NS2/NS3 ����������

(3405-3464 �.�.) 
RF2i/6p 

���������, 2006 RF3_2b/1b 
NS2/NS3 ����������

(3399/3400 �.�.) 
RF2b/1b_1 

�������, 2007 2/5 NS2/NS3 ���������� RF2/5 

�������, 2010 RF_2b/6w 
NS2/NS3 ����������

(3429 �.�.) 
RF2b/6w 

���, 2011 2b/1a 
NS/NS3 ���������� 

(3405-3416 �.�.) 
RF2b/1a 

������, 2011 RF3_2b/1b NS3 (3443/3444 �.�.) RF2b/1b_2 

������, 2012 RF3_2b/1b NS2 (3300-3303 �.�.) RF2b/1b_3 

������, 2012 RF3_2b/1b NS2 (3300-3303 �.�.) RF2b/1b_4 
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������������� ������ �������� � 

������ ������������� ��� ���� ���������� � 1992 ���� [51]. �� ������ 

������� ��������� ������������ ������������������� ������ �������� ��� 

�� ������ �������� ���� ���� �������� ������ ��������: I, II, III, IV. 

� 1993 ���� ���� ���������� ����� ������� �������������, ������� 

�������� �� ������ ��������, �� � �������. ��� ������� ���� ��������� �� 6 

���������, ��������������� �� 1 �� 6, ���������� �� ��������, 

������������ ���������� ���������� ������� (a, b, c � �.�.) �������� 

������� �� ��������. � 1994 ���� �� II ������������� �����������, 

����������� ��� � ����������� ������� (II International Conference on HCV 

and Related Viruses) ������ ��� ������������� ����� �����������, ��� ���� 

�������� ����� ���������� ���� ������������� � �������� 31 - 33%, ����� 

��������� 20 - 25% [52].  

��������, ��� ��������� ���������������� ��������, ����������� ��� 

�� ������ �������������� �������, ��� � ��������� ���������� ����� core � 

NS5B, ���� ����������, ������������ �������� ������� ������, � ���������, 

��������� NS5B �������, ����� ������ ������������ ��� ��������������� 

����� ���������� �������� ���. �� ���������� ����������� ������ ���, 

����������� ���� �� ������� ���������� ������, ���� ���������������� 

�������� ���������� ����� ��������, � ����� �������� ��� �� ���-

��������� ���� (��������, �������� � ���������) ���� �������� � 

��������� �������� 7, 8, 9, 10 � 11 [53, 54]. ��� ���� ������� ��������� 10 � 

7, 8, 9, 11 ������������ �� ���������������� ����� � ������ ��������� 3 � 6 

��������������, ������ �������� ������� ������������ ������������ �� 

��������� � ���������� ��������� ������ ���������. ��� ��������� 

������� ��� �������� ���������� ������������ ������ ���������. � 

���������� ���� ���������� ������������� ����� ��������� 3 � 6 ��� «�����» 

(clades), ������ ������� ����������� �������� [55].  

� 2005 ���� ������������� ��� ���� ������������ [56]. � ����� 

������� ������������� ������������ ���� ������ ����������� ���������� 

������ ��������������� �������� ��� �� ������ �������� ����, � ����� 

����� ��������� ������� ������� ������������ � ������������ ����� 

��������� ���. �������� ����� �������� ������ ����������������� ������, 

����������� �� ������� �������������� �������, ��� ������� ��� 
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������������� � ����� ������������ �����, ��������� ���������� �� 1 �� 6, 

����������, ��� � �����, �� ��������. ������� ����������� ����� ��������� 

� �������� �������� ��������� �� 15-30% (������ 20-25%), � �������� 

������������� ������� �� > 70% (������ > 90%). �������� ���, ����� 

��������� ��� �������� 7, 8, 9, 10 � 11, ������������� � ������� � 

������������ � �� ��������������� � �������� ������ ����������������� 

������. �������������� ������������� ������������� 2005 �. ����� 

�������� ����� �������������� ������� - �������������� �����, � ����� 

��������� ��������� ������ ������������ � ������������� ��������� - 

���������� ���������������� ��� ������� ��� ������� ��� ������ 

������������, ���������� �� ����������������� ����������� ���������, � 

���������������� �������������� ����� ������ �� ��������. �������� ���� 

���������, � 2005 �. ������ ����������� RF1_2k/1b ��� ��������������� ��� 

�������������� ����� RF 01_1b/2k [56]. 

� 2014 ���� � ������������� ������� ��������� � ������� ������� � 

������������� ������������� �������� ������� ������ ������������ � 

Flaviviridae Study Group [57]. �������� ���� �� ������� ��������� ������ 

�������� � �������������� ����� � ������������� ��������� (���������� 

���������������� ���� ������ ������ ����), �������� �������� ���������� 

���������� ������� �� a �� w, ����� xa, xb…xz, ya…yz, za…zz (� ������������ 

������� ����� ��������� 101 ������), ������������ �������� ����������� 

����� ��������� � �������� ������� ����������� �� ������ 13%. � ���������� 

�������� 7 ������������ ����� - ���������, ��������� �� 67 �������������� 

�������� � 21 �������, ������� ���� �� ��������� ��������� �����������, 

�������� �������� ��������� 2005 �. ��� 20 ��������, ��������� ����� �� 

��������� ������ NS5B �/��� core/E1 ��������, ��������������� ��������� 

�����������. ����� ����, � ������������� �������� ��� 

������������������ �������������� ����� (RF). �������������� ������ 

� ���������� �������� ������, �� ���������� ������� ������������ 

��������� �������� ��������, ��������, RF2b/1b_1 (������� 1) [57]. 

�������������� ��������������� ��������� ������ �������� � 

� ��������� ����� ���������� �������������� ������ � 

��������������� ��������� � �������� ���. ��������, ��� ������������� 

����������� �������� ��� ��������� ����� 300 ��� �����, � ��������� - �� 

500 �� 2000 ��� ����� [27].  
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���������� ��������������� �������� �������� 1, 2 � 3. ������ 

������ ����������� ���� ������������ ����� �� ��������, � ���������, 

������� 1�, 1b, 2�, 2b, � 3�; ���������� ����� � ����������� �������� ���� 

�������� ������ 1b [27, 32-34, 39, 57-60]. ������� ������������� ������� 

������� ��������� ��� � ������ �������������� �����, ��� � � ������� �����. 

� ������������� �������� ������� ������� 1b, 2� � 2b ����������� � 

��������� �������� ��������, ������� � �������� ����������� �����, 

������������� ��� ������������ �������������; ������� 1� � 3� 

������������� � ������������ ������������� ������������� ������� 

������ ������ 29 ���. [60-63]. � ������ ���������������� ���� ��������� 

��� ������� 1� ������� � ������ � 1924 �� 1953 ��., ����� ��������� 

��������� ����� ������� � ������� �����, �������� ����������� ������ 

����������� [63]. ����������������, ������ 3� ����� ���������������� � 

������ ������ ������� ����� � ���������� ��������� ���������� 

����������� ������������, � ����� � ����� � ������� ������������� 

������������ ��������� ������������� �������. ���������� ��������������� 

��������� ���������������� �������� ����� ���, ������������� 

����������� ������������� �������� (���). 

�������� 4, 5, 6 ����� ����� ��������� ��������������� � �������� 

����������� � ������ � ���-��������� ����, �� ����������� ������� 4�, 

������� ������������ �� ������ �������� ����, �� ���������� � ����������� 

�� ���, ��� �������, ������������, ����� ��� � ������ ��� ���� ���������� 

����� 63% [27, 53, 54, 57, 59, 64, 65]. �����������-������������ ������, 

���������� �� ������ ����������� ��������, �������, ��� ������ 4a � ������ 

��������� ���������������� ���� � 1940 - 1980 ��. �� ������� �������� 

������������� ������������ �������� ���������� ������ ��� ������� 

�������������� [64]. �� ���� �� ������� � 1920-� ���� ������ ������ 

������� ��������������� � ������ [65]. 

�������� �����������-������������������ ������������, ����������� 

� ������� ������ � ����, ������� �������� ������������ �������� ��� �� 

������ ��������� 4 � 6, �� � 1, 2, 3: �� ���������� ����� ���� - �������� 3 

[59, 60], � ���-��������� ���� - �������� 6 [66, 67, 68], �� ������ ������� 

����������� ������ - ��������� 1 � 4 [27, 59, 69], ����� ��� � ������� 

�������� ������ � � �������� - �������� 2 [62, 70]. ����� ������������ 

��������� ��� �� ������������ ����������� ����������� ���������� 

����������� ��� � ���� �����, ����������������� ������ ��� 

������������� ��� «�������» ������������� ��������� ���. 
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������������� ������ ������������ � ������������ � ����������� 
������� ��������� ���������� ����� ����������� ��������� ��������� ��� � 
��������� ���� �� ���������������. ��������, ����� ����������� ��������� 
��� �������� 2 � �������� ������ � �������� �������� �� 1380-1680 ��. � 
1470-1760 ��. �������������� [62]. �� ���������� ���������� ����� �������� 
�������� 2 � ���� �������� ��� ���������� ���� �� �����. � ������� �������� 
������ ��� ������� ��������������� ��������� ����� 1700-1900 ��. � ���� 
����������� ������������� ����������, ������������ ������ ��� ���� 
����� ������������ ����������, � ���������, «��������� �� �����» ����� 
������� ��������� ������, ����� ��� � �������� � ������ �� ���� ���� 
������� � ������� ������� ���������� [62].  

� ��������� ����������� �� ������ �������� �������� ��������� 
�������� ��������� ����������� ��������� ��������� ���, ��� ����������� 
� ������������ ������� �������� ��������� ���������, � ����� «�������» 
����� ��������� ��� � ����� ��� ���. � ������ ���������� ������� 2d, 2e, 
2j, 2m, 2r ������������ ������������� [71]. � ������� ����� �������, 
��������, � ���������, ��������� ������� 2j ��������� � ��������� 
���������� ����� �� ����� ������ [72]. � ���� �������, � ����� ������, 
��� ����� ������������ � �������� ������� 5, ����������� �������� ���� 
��������� 1 (19%) � 4 (19%), � ����� ���������������� ���������� ��� ����� 
������� ������� 4k, 4q, 4r [73]. � ������� �������� ������ �������� ���� 4 
��������: � ������ ��������� 15% [74], � ����� e���������� ����� ��� [75].  

� ������ ���������� ���� �������� 2, � � ��������� ������� - �������� 4. 
�� ���� �������� ������ ��-�������� ���������� ������������� ������� 1b 
� �������� ���������, � ����� � ��������� ��������� ����������� � 
��������������, ����� ��� ������� 3� - � ���, ������������� ���, � ������ 
�������� �������������� ������� 1�, 2�, 2b � 2� [30, 31, 36, 39, 76]. 

�� �������� ���������������� 1a, 1b, 2a, 3a, 3b, 6a, 6e, 6h, 6l, 6t, 6r, 6s 
������� ���, ��������� ���������� ��������� � ����� ����������� 
��������� �������� 6 [67, 68, 77, 78, 79]. ��� ���� ���������� �������� 
���������� ������������� �������� 1 ����� ���, ������������� 
����������� ������������ ���������, � ��� ����������� ���������. � �� �� 
�����, � ��������� ����������� � �������������� ������� 1 ����������� 
������ � �������� ���������� ������, ����� ��� ������� 6 - � ����� 
���������� [79]. � ����� � ��������� ������ �������� ���������, 
���������� ��������� ��������� ��� �� ������������ ������ �������� 
������������ ����������� ��������� ����� ��������� ����������� � 
�������� �������� ���� �� ��������������� ������ ��������. 

������ ������������ ��� ��������� ������ ����������� �������� ����� 
(������������ ����������� ������������ ��� "���������� ��������������� 
������� ������������ � ��������� ������� ������������ ���������� 
�������� ��������", ���������� �14-15-00546). 
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TÓM T�T 

T� CH�C H� GEN, PHÂN LO�I VÀ S� PHÁT SINH CH�NG LOÀI  

THEO VÙNG ��A LÝ C�A VIRUS VIÊM GAN C 

Virus viêm gan C (HCV) là lo�i virus gây ra b�nh truy�n nhi�m � gan, là b�nh 
có xu h��ng ti�m �n và �� l�i nh�ng tác h�i lâu dài (phát tri�n thành b�nh mãn tính, 
x� gan và ung th� bi�u mô t� bào gan). Theo s� li�u c�a T� ch�c Y t� th� gi�i, trên 
th� gi�i có h�n 150 tri�u ng��i nhi�m HCV và m�i n�m có h�n 350 nghìn ng��i 
ch�t vì các b�nh v� gan có liên quan ��n HCV. 

HCV ���c phát hi�n vào n�m 1989 và thu�c h� Flaviviridae, chi Hepacivirus. B� 
gen virus là m�t s�i RNA ��n d��ng chi�u dài kho�ng 9600 nucleotide, mã hóa cho 
chu�i polyprotein g�m 3011-3033 axit amin. Chu�i này b� c�t b�i protease c�a virus và 
protease t� bào thành 10 protein virus, 3 protein ��u tiên là các protein c�u trúc (core, 
E1, E2), còn l�i là protein phi c�u trúc (�7, NS2, NS3, NS4A, NS4B, NS5A, NS5B). 

HCV là m�t trong nh�ng lo�i virus gây b�nh có s� bi�n ��i c�u trúc di truy�n 
nhi�u nh�t. S� bi�n ��i này ���c quy ��nh b�i c� ch� ��t bi�n và tái t� h�p. Theo 
phân lo�i hi�n nay, HCV g�m 7 ki�u gen, 88 phân nhóm và 9 hình th�c tái t� h�p 
gi�a các ki�u gen, trong �ó hình th�c t� h�p RF2i/6p l�n ��u tiên xác ��nh ���c � 
Vi�t Nam. S� phân b� các ki�u gen / phân nhóm c�a HCV theo khu v�c ��a lý trên 
toàn c�u ���c mô t� rõ trong các tài li�u. Các ki�u gen phân b� r�ng rãi nh�t là ki�u 
1, 2 và 3. Tuy nhiên, nó ch� gi�i h�n m�t s� phân nhóm là 1a, 1b, 2a, 2b và 3a. Các 
ki�u gen 4, 5, 6 có s� phân b� ��a ph��ng và là loài ��c h�u � Châu Phi và �ông 
Nam Á, n�i phát hi�n ���c s� �a d�ng r�t l�n các phân nhóm c�a HCV, không ch� 
ki�u gen 4 và 6 mà còn c� các ki�u gen 1, 2, 3. T�i Vi�t Nam �ã phân lo�i ���c các 
phân nhóm 1a, 1b, 2a, 3a, 6a, 6e, 6h, 6l, 6t, 6r, 6s c�a HCV. Trên lãnh th� Vi�t Nam, 
ki�u gen 1 chi�m �u th� � các ��i t��ng s� d�ng các thu�c h��ng tâm th�n b�ng 
���ng t�nh m�ch và các ��i t��ng m�i dâm. Trong khi �ó � nh�ng b�nh nhân ch�y 
th�n nhân t�o và truy�n máu thì ki�u gen 1 ph� bi�n � các t�nh mi�n B�c, ki�u gen 6 
ph� bi�n � mi�n Nam. 

Trong bài t�ng quan này, chúng tôi nói v� vai trò ch�c n�ng c�a protein c�u 
trúc và phi c�u trúc c�a HCV, các c� ch� bi�n ��i, ��c �i�m phân lo�i, s� li�u v� s� 
phân b� theo vùng ��a lý và các bi�n th� gen c�a HCV. 

T� khóa: Virus viêm gan C, t� ch�c h� gen, phân lo�i, ki�u gen, ����� 
�������� �, ����������� ������, �������������, ��������. 
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